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METAGENOMIK ANALIZLER

Metagenomik analiz ile bir numune igerisinde
bulunan  mikroorganizmalarin  gesitliligini  ve
miktarlarini belirlemek mimkindir. Prokaryotik ve
Okaryotik organizmlarda bulunan rRNA genleri
filogenetik analizi mimkin kilan evrimsel
belirtegler gorevi Ustlenmektedir (16S, 18S, ITS
vb.). Yeni nesil dizileme metotlarinin gelismesi
metagenomik analizlerinin 6nlini acmis, fakat
sistemlerin kisa okumaya uyumlu olmasi hatal
sonuglar (retilmesine sebep olmustur. Oxford
Nanopore uzun okuma teknolojisi ile 6rnegin 1500-
2000 bg¢ uzunlugundaki belirte¢ genlerin timdi
okunarak, tlrlerin ayirmina yonelik ¢ézunurlGga
arttirmis ve bu alanda yeni bir sayfa agmistir.

Oxford Nanopore Teknoloijisi ile Dizileme
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Metagenomik Analizler

Metagenomik analizler cok farkli érnek tipini, veya bir 6rnegin bilesenlerini detayl incelemek i¢in oldukga
fazla sayida olanak saglamaktadir. Asagida hizmet sagladigimiz analiz gesitleri yer almaktadir.

Tiir Cesitliligi ve Miktar Analizi Karsilastirmali Taksonomik Analizler
Ornek icerisinde ki tiir dagiimlarinin kantitatif olarak Farkli 6rneklere ait kominite igeriginin kalitatif ve kantitatif
belirlenmesi ve gosterilmesi olarak karsilastirilarak, komiinite degisimlerinin belirlenmesi,
: spesifik gruplarin degisimlerinin gézlemlenmesi

Genus Level Distrubution of Samples

Taxon

16 B Ruminococcaceae undlassified
1 [ Faecalibacterium

14 B Clostridiales unclassified

(] Lachnospiraceas unclassifisd

12 B Bacteroidales undlassified

[ Bamesiella

10+ [ Firmicutes unclassified

M Bacteria unclassified

Data

W Pseudoflavanifractor
I Coprobacter

B Lactobacillales unclassified
A B Acidaminococcaceas unclassified
o Bl Clostridia unclassified

Percent within all data.

PCoA Analizleri ) Alfa Cesitlilik
Ornekler arasindaki kominite benzerliklerinin, diger parametreler ~ Orneklerin kendi icerisinde taksonomik cesitliliginin ve
ile birlikte temel koordinat analizinin gerceklestirilmesi zenginliginin nasil dagildigi

Fekal Omneklerde ThetaC Uzakliklarinin
Analizi
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Biomarker Analizi Beta Cesitlilik
Lineer diskriminant analizi (LDA) ve Lineer diskriminant analizinin etki Taksonomik cesitliligin farkli rnekler arasinda nasil
blyukligi (Lefse) analizleri ile 6rnekler arasinda sayica degisim dagildiginin gosterilmesi

gbsteren taksonlarin degisime olan katkilarina gore belirlenmesi
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