
COVID-19

Severe Acute Respiratory Syndrome Coronavirus 2 (SARS-coV-2) Aralık 
2019 tarihinden itibaren dünya genelinde yaklaşık 30 milyon kişide tespit 
edilmiş ve 950 bin kişinin ölümüne sebep olmuştur. Virüsün tüm genom 

sekansı hastalığın takibi ve tedavi çalışmalarında büyük önem 
taşımaktadır. 
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Dizileme Kimyası ve Özellikleri

Örnek türleriOxford Nanopore uzun okuma teknolojisi ile covid19 
virüsünün genomu tek seferde sekanslanabilmektedir, bu da 

virüsün taksonomik takibi ve özellikle tek gen mutasyonlarının 
tespitinde  büyük avantaj sağlamaktadır.

Shotgun tabanlı
Amplikon tabanlı (ARTIC)

(İlave PCR adımı ile)

*Deney süresi örnek sayısına göre değişiklik göstermektedir.



Biyoinformatik Analizler



OXFORD NANOPORE TEKNOLOJİLERİ İLE 
HİZMET ALIM KOŞULLARI

Covid-19 Shotgun Dizileme için Numune Kriterleri
• cDNA kabul edilmektedir.

• cDNA konsantrasyonu 1000 ng ve üstü, en az 15 µl hacimde 
olmalıdır.

• Ct değeri 20 ve altı olmalıdır.
• 260/280 değeri 1.7-1.9 arasında olamlıdır.

• Jel konfirmasyonu gerekmektedir.

Covid-19 Amplikon Dizileme için Numune Kriterleri
• cDNA kabul edilmektedir. 

(Oxford Nanopore için optimize edilmiş ters transkripsiyon kiti 
verilecektir)

• cDNA -20°C saklama koşulu ile gönderilmelidir.
• Ct değeri 27 ve altı olmalıdır.

• Jel konfirmasyonu gerekmektedir.


